Figure S6A. Multiple sequence alignments of putative decorsin Hman_DV5 genes derived from the genome data of H.

manillensis provided by Guan et al. (2020), Zheng et al. (2023) and Liu et al. (2023), respectively. The exons are labeled
in green and the introns are labeled in red. Start and stop codons are marked in bold, the cysteine codons are marked

in bold and yellow and the RGD motif encoding codons are marked in cyan and bold.
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1180 * 1200 * 1220 * 1240 * 1260
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*

* 1640 * 1660 * 1680 * 1700

ATTTACCAAGIATCTCGAGTGTGAAGAGAACGAATAT]
CATCTCGAGTGTGAAGAGAACGAATAT

* 2000 * 2020 * 2040 * 2060 *
TGTAATGTTACCGGAGGAATGTACTTCAGCTTTTGEGAACGATGTAAGTTCCAAGTAAATTTCGAAATAAACATCATTTAATGAATAATT]
TGTAATGTTACCGGAGGAATGTACTTCAGCTTTTGEGAACGATGTAAGTTCCAAGTAAATTTCGAAATAAACATCATTTAATGAATAATT]
TGTAATGTTACCGGAGGAATGTACTTCAGCTTTTGOGAACGATGTAAGTTCCAAGTAAATTTCGAAATAAACATCATTTAATGAATAATT]
TGTAATGTTACCGGAGGAATGTACTTCAGCTTTTGEGAACGAT]

2080 * 2100 * 2120 * 2140 * 2160
TTCACATTTATTCCTCCGCTAATATTTAATATAATTAAGTGAATATTTAATTTAATGCAATTATTCAATTTTCGTAAAAAATAGAGAAAT]
TTCACATTTATTCCTCCGCTAATATTTAATATAATTAAGTGAATATTTAATTTAATGCAATTATTCAATTTTCGTAAAAAATAGAGAAAT]
TTCACATTTATTCCTCCGCTAATATTTAATATAATTAAGTGAATATTTAATTTAATGCAATTATTCAATTTTCGTAAAAAATAGAGAAAT]

* 2180 * 2200 * 2220 * 2240 *
AACTTAAATETAAATGTCAGATTAAAATGATTAACCTTAAAACACAAACGTTTTCAAATCAGTGTATTGTARCGGGTAACCCGGCTGAAGA
AACTTAAATETAAATGTCAGATTAAAATGATTAACCTTAAAACACAAACGTTTTCAAATCAGTGTATTGTACGGGTAACCCGGCTGAAGA
AACTTAAATINTAAATGTCAGATTAAAATGATTAACCTTAAAACACAAACGTTTTCAAATCAGTGTATTGTECGGGTAACCCGGCTGAAGA

TGTATTGTaCGGGTAACCCGGCTGAAGA

2260 * 2280 * 2300 * 2320 * 2340
TTCTCCATTGTGCATATGTAAAGTCAGTAACATTTTATI
TTCTCCATTGTGCATATGTAAAGTCAGTAACATTTTAT
TTCTCCATTGTGCATATGTAAAGTCAGTAACATTTTAT]
TTCTCCATTGTGCATATGTAAA

* 2360 * 2380 * 2400 * 2420 *
CAGGATAAGCGATGC CATAATCAATACTGCAGGAAC
GTCTTE@CAGGATAAGCGATGC] CATAATCAATACTGCAGGAAC

GTCTT] CAGGATAAGCGATGCGECCATAATCAATACTGCAGGAAC
GATAAGCGATGCaAgCATAATCAATACTGCAGGAAC
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TTTAATGGCAAGATGCAATGTACTAAAAGTGAGTTTCTCTTARGTGTTTTTTATTGTGAGGAACATTATTTTAAGGTTGTTAATATCATT]
TTTAATGGCAAGATGCAATGTACTAAAAGTGAGTTTCTCTTARETGTTTTTTATTGTGAGGAACATTATTTTAAGGTTGTTAATATCATT]
TTTAATGGCAAGATGCAATGTACTAAAAGTGAGTTTCTCTTAGOTGTTTTTTATTGTGAGGAACATTATTTTAAGGTTGTTAATATCATT]
TTTAATGGCAAGATGCAATGTACTAAAA

* 2540 * 2560 * 2580 * 2600 *
GATAGCTTTAAAATAATATATATTTCTATGTATTGTAATAATAATAAATATCATATGTAGGTATTAATAATAATAACAATAATATTATAA
GATAGCTTTAAAATAATATATATTTCTATGTATTGTAATAATAATAAATATCATATGTARNGTATTAATAATAATAACAATAATATTATAA
GATAGCTTTAAAATAATATATATTTCTATGTATTGTAATAATAATAAATATCATATGTAIGTATTAATAATAATAACAATAATATTAT"

2620 * 2640 * 2660 * 2680 * 2700

* 2720 * 2740 * 2760 * 2780 *

CCATGTTAATTTTTTAGCCTGCTAACAGTTAATATGCTGT]
CCATGTTAATTTTTTAGCCTGCTAACAGTTAATATGCTGT]

2800 * 2820 * 2840 * 2860 * 2880
TAAGTATTATTATGTTATTATTATTAAATGCAGGACCGGAGAGTTGCGAAAATGTGCGAAAGGACAAACTCAATCGCCCCATTAGTCCTT]
TAAGTATTATTATGTTATTATTATTAAATGCAGGACCGGAGAGTTGCGAAAATGTGCGAAAGGACAAACTCAATCGCCCCATTAGTCCTT]
TAAGTATTATTATGTTATTATTATTAAATGCAGGACCGGAGAGTTGCGAAAATGTGCGAAAGGACAAACTCAATCGCCCCATTAGTCCTT]

GACCGGAGAGTTGCGAAAATGTGCGAAAGGACAAACTCAATCGCCCCATTAGTCCTT

* 2900 * 2920 * 2940 * 2960 *
GCGTTTGTGGAATGGTTAGTCGTEGATAAATTTEGGTCATTTTTAAAATTGTACTCAAATTTTAATTAATTTCTCAATTTATTATAATTT]
GCGTTTGTGGAATGGTTAGTCGTIGATAAATTT]
GCGTTTGTGGAATGGTTAGTCGTEGATAAATTTHGGTCATTTTTAAAATTGTACTCAAATTTTAATTAATTTCTCAATTTATTATAATTT]
GCGTTTGTGGAAT

2980 * 3000 * 3020 * 3040 * 3060
TAAAGGCTGTAAAGTTCAGAATTGGTTTAGAAGATATTTATGATTIRCACAATCATTATTTACCAAGGGTCGGGTTTGTGAAAAGCACGAA
GCTGTAAAGTTCAGAATTGGTTTAGAAGATATTTATGATTECACAATCATTATTTACCAAGGGTCGGGTTTGTGAAAAGCACGAA
GCTGTAAAGTTCAGAATTGGTTTAGAAGATATTTATGATTECACAATCATTATTTACCAAGGGTCGGGTTTGTGAAAAGCACGAA
GGTCGGGTTTGTGAAAAGCACGAA

* 3080 * 3100 * 3120 * 3140 *
TACTGTAATATGACACATGAAGATGCAACCAACGTTTGCTTACCAAGTACGTTTCGTTTAGATTATGAAATAAACAATTACATAAAGATT]
TACTGTAATATGACACATGAAGATGCAACCAACGTTTGCTTACCAAGTACGTTTCGTTTAGATTATGAAATAAACAATTACATAAAGATT]
TACTGTAATATGACACATGAAGATGCAACCAACGTTTGCTTACCAAGTACGTTTCGTTTAGATTATGAAATAAACAATTACATAAAGATT]
TACTGTAATATGACACATGAAGATGCAACCAACGTTTGCTTAC

3160 * 3180 * 3200 * 3220 * 3240
TATGGATTAATTTTCACATTGATTCATATTAACGCTTTGATTTTACITAGAATATCTCCCGTGCAAACTGGGACCAATTGTTCAGAAGAA
TATGGATTAATTTTCACATTGATTCATATTAACGCTTTGATTTTACETAGAATATCTCCCGTGCAAACTGGGACCAATTGTTCAGAAGAA
TATGGATTAATTTTCACATTGATTCATATTAACGCTTTGATTTTACETAGAATATCTCCCGTGCAAACTGGGACCAATTGTTCAGAAGAA

AATATCTCCCGTGCAAACTGGGACCAATTGTTCAGAAGAA

* 3260 * 3280 * 3300 * 3320 *
ATGTTTATGTGGTGTTAGTAAGTATTACTGACAGACATTCTTTTGTATTTCAGATTAAGAGATATTTATTACATTBRAAGTACCTA
ATGTTTATGTGGTGTTAGTAAWTATTACTGACAGACATTCTTTTGTATTTCAGATTAAGAGATATTTATTACATTBAAGTACCTA
ATGTTTATGTGGTGTTAGTAAGTATTACTGACAGACATTCTTTTGTATTTCAGATTAAGAGATATTTATTACATT®AAGTACCTAPYAAAT]
ATGTTTATGTGGT

3340 * 3360 * 3380 * 3400 * 3420
AACATTAAAATAAAGTTAGCCATATETTATACATGTAGAATAAGTCGTGCAACAAAGGAAAGAAATGCAAATCGATTAAAGGCGAAGCAA
AACATTAAAATAAAGTTAGCCATATETTATACATGTAGAATAAGTCGTGCAACAAAGGAAAGAAATGCAAATCGATTAAAGGCGAAGCAA
AACATTAAAATAAAGTTABNCCATATE@TTATACATGTAGAATAAGTCGTGCAACAAAGGAAAGAAATGCAAATCGATTAAAGGCGAAGCAA

AATAAGTCGTGCAACAAAGGAAAGAAATGCAAATCGATTAAAGGCGAAGCAA

* 3440 * 3460 * 3480 * 3500 *

AATGCTTGAAAGGTTGTATACACATCTTCGTTTCTACATTGATATTGTTGAAATATGAATTIRGAGTTTTGG
AATGCTTGAAAGGTTGTATGCACATCTTCGTTTCTACATTGATATTGTTGAAATATGAATT'GAGTTTTGGA TGATTATCACTATTAAT]
AATGCTTGAAA

3520 * 3540 * 3560 * 3580 * 3600
AATGCTACTAATATTATTAGATTAATATTATTATTAATTCTATTATTTTCAGTTAGCAAAAAGAAGAAGATATACAAAAATGCCGAATAA
AATGCTACTAATATTATTAGATTAATATTATTATTAATTCTATTATTTTCAGTTAGCAAAAAGAAGAAGATATACAAAAATGCCGAATAA

AATGCTACTAATATTATTAGATTAATATTATTATTAATTCTATTATTTTCAGTTAGCAAAAAGAAGAAGATATACAAAAATGCCGAATAA
TTAGCAAAAAGAAGAAGATATACAAAAATGCCGAATAA
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Figure S6B. Multiple sequence alignments of putative decorsin Hman_DV5 proteins derived from the genome data of
H. manillesis provided by Guan et al. (2020), Zheng et al. (2023) and Liu et al. (2023), respectively. The cysteine
residues are marked in bold and yellow and the RGD motif is marked in cyan and bold. The signal peptide is
underlined.

Guan_DV5 BV TVLMICLALPVGFAS : 90

Zheng DV5 : UNRYBUSNGIM:NR=VE)IDNS : 90

Liu DV5 HEV TVLMICLALPVGFAS : 16
MIVLMICLALPVGFASgskdesvverdyfgfpigpeicawgkeeggdeyegiargdninyevkkyetgdrandsareiegdkregynede

100 * 120 * 140 * 160 * 180
Guan_DV5 : - LECEENEYCNVTGGMYFSFCERLYCGNPAEDS PLCICKDKRCRHNQYCRNFNG 179
Zheng DV5 : KI LECEENEYCNVTGGMYFSFCERLYCGNPAEDS PLCICKDKRCRHNQYCRNFNG 180
Liu DV5  : === = === mmmmmmmmmm e m e §{. ECEENEYCNVTGGMYFSFCERLYCGNPAEDS PLCICKDKRCIHNQYCRNEFNG 72
kkngnklgeve pgheshvekdefgipigpeicyhLECEENEYCNVTGGMYFSFCERLYCtGNPAEDSPLCICKDKRCKHNQYCRNFNGK
* 200 * 220 * 240 * 260 *
[ RS 10 o)A O C T KR PES CENVRKDKLNR P I SPCVCGMGRVCEKHEY CNMTHEDATNVCLPKYLPCKLGPIVQKKCLCGNKSCNKGKKCKS T KGEAKCL NPT
PANYets SR\ BFRl O C TKR PESCENVRKDKLNR P I SPCVCGMGRVCEKHEY CNMTHEDATNVCLPKYLPCKLGPIVQKKCLCGNKS CNKGKKCKS T KGEAKCL PRI
PERTES WIS | O C TKR PES CENVRKDKLNRP I SPCVCGMGRVCEKHEY CNMTHEDATNVCLPKYLPCKLGPIVQKKCLCGNKSCNKGKKCKS I KGEAKCL ENRp)
MQCTKRPESCENVRKDKLNRPISPCVCGMGRVCEKHEYCNMTHEDATNVCLPKYLPCKLGP I VQKKCLCGNKSCNKGKKCKS TKGEAKCL
280
Guan_DV5 KVSKKKKIYKNAEEPY:P)
Zheng DV5 : [AUWeSeRearNs- : 283
Liu DV5 KVSKKKKIYKNAE SRR

KVSKKKKIYKNAE



